
地方型植物工場の提案 
・地方植物資源の調査・レポート作成 
・最適栽培デザインコンサルティング 

 
 
 
 

超多検体NGS解析サービス 
・多検体RAD-Seq解析 
・RAD-Seqデータ解析・レポート作成 
・多検体RNA-seq解析 
・RNA-Seqデータ解析・レポート作成 
・NGSデータ解析用Virtual machine 
・NGS実験デザインコンサルティング 
・NGSデータ解析コンサルティング 

多検体同時処理による
高速RNA-Seqライブラリ作成の流れ

独自システムにより384検体までの同時処理を可能としている
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超多検体NGS解析サービス 
独自の高速並列精製技術により 
多サンプルの高速・安定な多型解析を実現 

植物工場における多検体サンプリング支援 
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サービス概要

植物栽培の研究開発を高度化する
次世代研究プラットフォーム

ナリッジライセンスシステム

研究リソース

配列リファレンス

研究者・研究機関

サンプリング
RNA抽出

RNA-seq解析
ライブラリ調整

データ生成
・発現データ

データ解析
・統計解析
・モデリング

栽培

キット

出張

モデリング手法

ライセンス

リソースの
提供
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支援

研究 技術開発

マイニング手法

標準化されたプロトコールで
低価格で迅速に対応

■ 研究機器開発、研究材料販売 
■ 各種研究受託、試作/商品化支援 

RAD-Seqライブラリ調製の労力を
劇的に低減した
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< Baird et al., (2008) PLoS One > < Our method >

BSC独自の
高速並列精製技術を
用いることにより、

サンプル間のばらつきを
最小限に！

●本カタログの記載内容は2016年1月現在のものです。●サービス内容は改善等のため予告なく変更する場合があります。 


